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1 OBJECTIUS |JUSTIFICACIO DE L'ASSIGNATURA

1.1 Justificacié de I’ assignatura

La Biotecnologia Molecular es nodreix actualment dels coneixements que s’obtenen dia a dia sobre els
Genomes dels organismes i el seu funcionament integrat. Aixi doncs, les disciplines que recullen aquests
coneixements i les técniques que s'’utilitzen per obtenir-los i gestionar les dades -Genomica, Protedmica i
Bioinformatica- sén d’obligada imparticié en un master de Biotecnologia.

1.2 Objectius:

L’alumne ha de coneixer les aportacions més significatives que aquestes disciplines estan fent al
coneixement del funcionament dels éssers vius, i per tant a les possibilitats de la seva utilitzacio
biotecnologica, aixi com les metodologies associades.

2 CONTINGUTS, TEMARI | PROFESSORS PARTICIPANTS

*Genomica: bases i conceptes.

-Concepte de Genomica i subdivisions.

-Tipus de Genomes i les seves caracteritiques.
-Tecniques de sequiénciacio i d’anotacié de Genomes.
-Projectes “Genoma”.

*Genomica estructural.

-Unitats funcionals d’'un Genoma. Tipus i disposicio.

-Gendmica de Microorganismes. Bacteris i Patdogens Eucariotes.
-Genomica Comparativa i evolucié de Genomes.
-Nutrigendmica.

*Genomica funcional.
-Genomica funcional: definicié i aproximacions.
-Transcriptomica: Microoarrays i Microxips.
-Validacio funcional dels gens.
-Llibreries de mutants i knock-outs.
-Xarxes de regulacio génica.

*Proteomica: bases i conceptes.

-Concepte de proteoma.
-Conjunts d”’expressié” i conjunts de “modificacié post-traduccional”.

* Proteomica funcional.

-Analisi de conjunts proteics: 2D, MS i xips de proteines.
-Xarxes d’interaccions proteiques




*Bioinformatica.

-Bases de dades d’interés bioldgic. Repositoris de sequéncia. Repositoris d’estructura 3D.
-Bases de dades derivades: Gendmiques, Families proteiques, classificacié d’estructures.

-Concepte d’homologia. Aliniament de sequéncies. Matrius de comparacid, algorismes principals. -

Aliniament global vs. Aliniament local. Eines d’aliniament local (BLAST).
-Aliniament multiple. Aventages. Eines representatives.

-Concepte de motiu. Utilitat, eines representatives, criteris de valoracié
-Prediccio estructural. Threading i Modelat comparatiu. Eines representatives.

3 AVALUACIO

3.1 Criteris d'avaluacio
Examen dels coneixements adquirits.
Valoracio del treball presentat

3.2 Procediments de I’avaluacio

Asistencia a classes, tant tedriques com practiques.
Presentacié d’'un treball relacionat amb els temes del programa de I'assignatura

4 RECURSOS D'APRENENTATGE | METODES D’ ENSENYAMENT

4.1 Ensenyament presencial
4.1.1 Classes teodriques
4.1.2 Ensenyament practic

4.2 Treball no presencial
4.2.1 Tasques a desenvolupar

Treball a desenvolupar i eventualment presentar oralment per part de I'alumne. (20h)

4.2.2 Estudi de 'alumne

Treball d’estudi personal (60h)
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