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Resum

El nostre grup de recerca té com a objectiu I'estudi de diversos
fenomens relacionats amb la comunicacié o dialeg entre Ia
microbiota i I'epiteli intestinal, tant des d’un punt de vista biologic
com estructural. L'estudi s’emmarca dins d’una tematica molt actual
que pretén dilucidar les complexes interaccions entre I'hoste i la
bactéria, aixi com la seva associacié a fenotips patofisiologics. La
rellevant implicacié de la microbiota en la salut i la malaltia suggereix
que la modulacié de la seva composicié per diferents medis (nutricid,
antibiotics, probiotics, prebiotics, etc) pot constituir una nova
aproximacié terapeutica.

La nostra linea esta orientada a I'analisi de dos aspectes del dialeg
entre ambdues comunitats cel-lulars.

(A) Estudi de proteines secretades por bactéries i la seva funcié en la
interacci6 amb I'hoste. Donada la importancia de les proteines
extracel-lulars de la microbiota en |’adaptacié i comunicacié amb
'hoste estem realitzant estudis protedmics encaminats a
caracteritzar el secretoma d’una soca probiotica d’E. coli. Entre
d’altres, hem identificat gliceraldehid-3-fosfat deshidrogenasa
(GAPDH). Aquesta proteina multifuncional, secretada també per
patogens, interacciona amb les proteines de la matriu extracel-lular
plasminogen i fibrinogen, contribuint aixi al procés de colonitzacié.
(B) Estudi del metabolisme bacteria. Aquest metabolisme pot limitar
I’absorcié de nutrients o farmacs a través de la paret intestinal. Com
a model de competeéncia per I'absorcié de nutrients hem seleccionat
el metabolisme de la vitamina C en enterobactéries, i como a model
de transformacié de farmacs el metabolisme de purines, per estar
aquest potencialment implicat en la biotransformacié de farmacs
purinics. La identificacié dels sistemes genics i la seva regulacié ens
ha permes avangar en el coneixement de les interaccions
metaboliques, mentre que la resolucié d’estructures tridimensionals
d’enzims de les vies esta obrint el cami al disseny de lligands amb
potencial aplicacié terapeutica.

{(A) EPEC

Figura 2

Figura 1. Inmunodetecci6 de GAPDH per microscopia
electronica en E. coli enteropatogena (EPEC). L’anticos primari
era una preparacid purificada d’anticossos anti-GAPDH
obtinguts en conill. L’anticos secundari estava marcat amb or
col-loidal. (A) Localitzacié de GAPDH en la superficie d’EPEC.
(B) Distribucié subcel-lular de GAPDH. Cultius bacterians
d’EPEC van ser fixats i processats per crioultramicroscopia.
S’observa localitzacié en tots els compartiments: citoplasma
(estrelles blanques), espai periplasmatic (fletxes primes),
membrana interna (fletxes gruixudes) i membrana externa
(caps de fletxa). Barra = 200 nm.

Figura 2. Estructura tridimensional de I'enzim L-ascorbat-6-
fosfat lactonasa de E. coli.
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