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Resum

El nostre grup d'e recerca ha desenvolupat un projecte de filogénia
molecular del génere Aeromonas. L'estudi ens ha permes establir
un protocol de seqtienciacid dels seglients gens: el gen gyr B que
codifica la subunitat beta de la DNA girasa, el gen rpo D que
codifica el factor sigma70 de la RNA polimerasa, el gen mdh que
codifica la malat deshidrogenasa, el gen cpn 60 que codifica la
chaperona Cpn 60 i el gen fla A que codifica la flagel-lina A del
filament del flagel polar. Aquests gens han permeés evidenciar
diversos graus de diferenciacid inter i intraespecific dins del génere
Aeromonas. Alguns dels grups d'espécies reconeguts, com el
denominat “complex d'espécies d’ Aeromonas hydrophila”
(A.hydrophila, A. salmonicida i A.bestiarum), presenten dificultats
tant en la seva diferenciacié interespecifica com en la determinacid
del grau de patogenicitat que presenten.

Un dels aspectes sense resoldre en l'estudi de la diversitat
bacteriana és la relacid entre les agrupacions generades mitjangant
I'analisi de sequiencies geniques i les caracteristiques fenotipiques,
ecologiques i de patogenicitat. Fins i tot alguns autors com
F.Cohan, han proposat que les especies bacterianes podrien
subdividir-se en grups més significatius, incorporant el concepte
d’ecotip que agruparia poblacions genéticament relacionades pero
ecologicament diferents.

Per a portar a terme, l'estudi de la diversitat intraespecifica del
“complex A. hydrophila”, volem realitzar un esquema d'analisi de
sequencies multolocus (MLSA), que inclouria els gens esmentats
anteriorment juntament amb altres que permetin I'estudi, amb una
col-leccid representativa de soques pertanyents a aquest grup. La
seqlienciacié dels gens indicats i l'estudi de la seva diversitat
genica, I'analisi de la recombinacié genética, dels perfils al-lelics
obtinguts i I'analisi filogenética, permetra posar de manifest les
agrupacions interespecifiques dins d'aquest grup d'especies. Aixi
mateix, el projecte proposa relacionar aquestes agrupacions amb
les possibles diferéncies ecologiques i fenotipiques, incloent la
deteccid i distribucié d'alguns dels més importants factors de
viruléncia coneguts en el genere Aeromonas, per determinar el seu
paper en la patogenicitat d’aquest génere i la seva repercussio en la
salut publica.
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Nonsynonymous amino acid changes and positions from the reconstrutted ancestral
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