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INTRODUCCIO OBJECTIUS

La caracteritzacio de proteines complexes amb espectrometria de masses requereix Els objectius d’aquest projecte son els seglients:

habitualment una fragmentacié o digestio previa a I'analisi. La tripsina és I'enzim = Desenvolupar una metodologia analitica basada en microreactors que contenen

mes utilitzat [1]. particules amb tripsina immobilitzada per a la digestio enzimatica de proteines en

Tradicionalment, la digestid enzimatica de proteines es realitza en dissolucié amb linia amb I'electroforesi capil-lar acoblada a I'espectrometria de masses (CE-MS) [3].
tripsina lliure i requereix més de 18 h [2]. Els enzims immobilitzats son una Comparar-la amb els métodes de referéncia de digestié enzimatica de la proteina

alternativa interessant perque permeten la recuperacio de l'enzim, la disminucio emprant tripsina lliure i immobilitzada en les condicions recomanades pels

del temps de reaccio i la prevencié de 'autoprotolisi. proveidors.
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Electrolit de separacié (BGE) = 50 mM acid acétic : 50 mM acid formic (pH = 2,3); 25 kV



